Ny kartlaggning visar hur brostcancer
utvecklas

2009-10-08lI en patient har forskare nu kartlagt exakt vilka tumoérgener som forandras nar en
brostcancertumor har spridit sig.
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Det &r ett véalk&nt fenomen att ju langre en cancer fortskrider, desto fler gener i tumorcellerna
muterar. Nu har kanadensiska forskare med en ny sorts teknik i detalj analyserat vilka
proteinkodande gener som forandras hos en patient med metastaserad brdstcancer.

Forskarna hittade 32 olika mutationer i metastasen. Nar de jamforde med DNA fran
primartumoren som opererats bort nio ar tidigare aterfann de 5 av dessa mutationer.
Ytterligare 6 fanns i en del av tumdércellerna och 19 fanns inte alls. Tva av mutationerna gick
inte att bestdamma om de fanns i primartumaéren.

Det ar oklart, konstaterar forskarna, huruvida de 19 nya mutationerna var ett resultat av
stralbehandling eller om de uppstatt pa ”naturlig” vag som resultat av tumérens utveckling.

Tobias Sjoblom &r docent i tumdrbiologi vid Uppsala universitet och har publicerat flera
arbeten om storskalig mutationsanalys i tumdrer. Han tycker att den nya studien &r intressant
men papekar samtidigt att det vetenskapliga vardet inte &r sarskilt stort.

— Det nya ar att man anvant en ny sorts teknik for snabbt analysera ett cancergenom. Vad
studien inte besvarar &r vilka av de aktuella mutationerna som &r viktiga for dverlevnaden av
cancercellerna. Vi vet sedan tidigare att en stor del av mutationerna som man hittar i ett
cancergenom inte ar viktiga for sjukdomsutvecklingen. Man behdver analysera betydligt fler
tumorer for att kunna skilja agnarna fran vetet, sager Tobias Sjoblom.

Bakom studien som publiceras i tidskriften Nature i dag, torsdag, star forskare vid British
Columbia Cancer Agency i Vancouver, Kanada.
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